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Imprinting

= Inaczej pigtnowanie genomu gamety zenskiej 1
meskie;.

= S3 to modyfikacje genomu na poziomie
epigenetycznym polegajace na roznym stopniu
metylacji genoOw w komorkach jajowych 1
plemmikowych, co daje funkcjonalng roznice
miedzy genomami rodzicielskimi.



Bialleliczna Ekspresja

= Oznacza ekspresje genu (lub jej brak) z obu
alleli, ktore posiada zarodek (oba allele
pochodza od matki lub ojca)

= Bialleliczna ekspresja jest gtdwna przyczyna
smierclt wigkszosci partogenetycznych
zarodkow.



Doswiadczenie z 1996

na podstawie artykulu ,, Epigenetic modifications during oocyt growth correletes with
extended phartenogenethic development in mouce”
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Geny Igf2 i H19

Oba geny znajdujq si¢ na tym samym allelu.

Ich ekspresja jest ze sobg scisle powiazana (majq
wspolny enhancer).

Ekspresja tych genow jest wykrywana w tych samych
tkankach (watrobie,nerkach,jelitach)

W ,.zwyktym” zarodku gen H19 ulega ekspresji z
allelu matczynego (na kopi ojca jest on
Zmetylowany).

Natomiast Igf2 otrzymujemy z ekspresji kopi allelu
ojca.



Ekspresja Genow H19 i Igf2
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Ekspresja H19 i Igf2 w normalnyim zarodku
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Ekspresja Genéw H19 i Igf2 w zarodku
partenogenetycznym (ng/fg)
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Ekspresja Genow H19 i Igf2 w zarodku
partenogenetycznym (ng ngH19D13/fg)
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Material i metody

* Myszy B6CBF1 (C57BL/6) x CBA) oraz myszy z mutacja HI9DI13
» Wyrosniete oocyty wyizolowane z jajnika po 48 h

od wstrzyknigcia PMSG

* Niewyros$nigte oocyty wyizolowane z jajnika
‘jednodniowe)’ myszy(ngH19D13)

* Oocyty w stadium GV umieszczone w roztworze
dbcAMP

* Oocyty w MII wyizolowane z jajowodow 16 h po
wstrzyknieciu hCG

Transfer jadra

* Fuzja niewyrosnigtego oocytu z wyjadrzonym
oocytem GV zaindukowana inaktywowanym

wirusem Sendai

* Oocyty 1h po fuzji umieszczone w pozywce
WaymouthMB752/1 (Gibco) 14 h

* Blastocysty przeniesione do macicy samicy myszy
utrzymywanej w stanie ciazy rzekome;j

* Analiza ekspresji enow metoda PCR 1 mikromacierza
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Wyniki

Tabe 1 Development of reconstructed parthenogenetic embryos

jopmental progress Number

Number of recongructad eggs 457
Numoer of embryos deveiopsd 1o 417 91.2% of reconstructed eqgs)

asbcyds
Numoer of embryos transferad 371 89.0% of badocysts)
Number pragnants/racipants 2426
Number of implartaton torecpients 246 (71.7% of embryos transkrred to pregnants)
Number of pups 28 (8.2% of embryos ranskmad to pregnanks)
Dead 18 {5.2% of embryos ranslerad o pragnants)
Lve 8{2.3% of smibryos trandamad to pragnants)

Survved 2 (0.6% of amibnyos trandamed 10 pragnants)




Wyniki

Narodziny 2 zywych myszy, z
ktorychjedna zostata zachowana
do dojrzatoscii poosiagnieciu
dojrzatosci ptciowej podano ja
zaptodnieniu wynikuktorego
otrzymano zdrowy miot.

Druga mysz zostala przeznaczona
na analiz¢ ekspresji genow
(metody PCR i mikromacierze)
Pozostale myszy urodzily si¢
martwe lub umarty zaraz po
narodzinach.
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Wyniki

Fgure2 Parfienogenetic fetuses at day 12.5 of gestation. a, d, Fetwses and the umbllica
cords derived from control fertiized embryos; b, e, ng™/fg™ parthenogenetic embryos;
¢, 1, ng™1%4%ig™ parthenogenetic embryos. Note that the umbilical cord findicated by
amows) wes wel developed In the ng™™4"¥/ig™ fetus (f) but wes very poor in the
ng™/fg™ parthenote. g, h, Graphical representations of body (g) and placenta ()
welghts. Values are means + se.m. Significant differences at * P < 0.05 and
“pP<0.01.
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Porownanie Ekspresji Genow
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Supplementary Figure S4. Graphical representation of relative expression

levels of imprinted genes. Data were obtained by oligonucieotide mouse 11K

microarray analysis. Values are means = standard error.
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Podsumowanie

= Imprinting jest gldéwna przeszkoda dla zachodzenia
partenogenezy u ssakow.

= Genomy rodzicielskie uzupeiniaja sig.

(genom ojca jest potrzebny do prawidtowego rozwoju min.
tozyska, a genom matki do rozwoju ciata zarodka)

= Monoaleliczna ekspresja genow H19 1 Igf2 wptyneta dodatnio
na ekspresj¢ pozostalych genow, doprowadzajac do
,,prawidtowego” rozwoju zarodkow. Jednak mechanizm nie
jest na razie poznany.



Dzigkuje za uwage.©




